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 منابع و مآخذ درس

 

بندي درسبودجه  

شماره هفته  مبحث توضيحات
 آموزشي

 ١ مقدمه، معرفي و تاريخچه 
 ٢  و جستجوي پيشرفته منابع كتابخانه اي Scopusو  NCBIپايگاه داده  
 ٣ high throughputهاي اي و دادهزيست شناسي سامانه 
 NGS, RNA-seq and microarray ٤ 
 ٥ پردازش و مديريت داده هاو  Rها در ساختار داده، Rمعرفي زبان برنامه نويسي  
 ٦  هاي داراي تفاوت بيانو ژن هاهاي ميكرواري، پيش پردازش دادهمباني تئوري داده 
 ٧  هاي داراي تفاوت بيانها و شناسايي ژنهاي ميكرواري، پيش پردازش دادهمباني عملي كار با داده 
 ٨ Functional annotation & GSEAمباني تئوري  
 ٩  DAVIDو سرور  Rبا استفاده از  Gene set Enrichmentمباني عملي  
 ١٠ STRINGهاي تنظيم بيان ژني و پايگاه داده مباني تئوري شبكه 
 ١١ Cytoscapeهاي زيستي و نرم افزار روشهاي آناليز شبكه 
 ١٢ GEO ncbiهاي داده توالي يابي و ميكرواري پايگاه 
 ١٣ The Cancer Genome Atlasپايگاه داده جامع مروبط به سرطان  
 Principals of Pairwise sequence alignment, local and global alignment ١٤ 
 Principals of Multiple Sequence Alignment (MSA) and Clustal Omega 

server 
١٥ 

 Database similarity search algorithms and BLAST server ١٦ 
 


